Algemene conclusies

Over de tien onderzochte rassen heen werden 46 DNA-testen uitgevoerd. Hierbij
beschouwen we de test voor dezelfde mutatie uitgevoerd bij verschillende rassen als aparte
testen. Bij 25 van deze DNA-testen werd geen enkel mutant allel aangetroffen in het
onderzochte ras wat aangeeft dat de frequentie van de aandoening heel laag is en dat
routinematige genotypering voor deze mutaties/aandoeningen in het betreffende ras geen zin
heeft. Opvallend hierbij is dat alle onderzochte X-chromosoom gebonden mutaties (6)
hieronder vallen. Een mogelijke verklaring hiervoor is fenotypische selectie op populaire
reuen (hebben slechts 1 X-chromosoom) die vrij zijn voor dit soort aandoeningen. Een andere
mogelijke verklaring is dat de betreffende aandoening (heel) zeldzaam was/is en slechts in
bepaalde lijnen aanwezig was/is. Bepaalde aandoeningen en bijhorende mutaties werden
slechts eéén keer beschreven en deze mutaties komen mogelijk enkel voor in de door de
desbetreffende auteurs onderzochte populatie. Dit is wellicht ook geldig voor een aantal van
de autosomale aandoeningen waarvoor de mutatie niet werd aangetroffen en waarover weinig
informatie beschikbaar is in de internationale wetenschappelijke literatuur. Dit mag echter
niet zomaar veralgemeend worden en een studie zoals door ons uitgevoerd is aangewezen om
uitsluitsel te brengen.

De resultaten verkregen voor de Mechelse herder geven aan dat het evalueren van de
DNA-testen oorspronkelijk ontwikkeld voor de Duitse herder nuttig is. Twee van de vijf
onderzochte mutaties werden bij de Mechelse herder aangetroffen. Dat is evenveel als bij de
Duitse herder zelf. Opvallend hierbij is dat één van de mutaties (HUU) in onze studie bij de
Mechelse herder werd aangetroffen en niet bij de Duitse herder terwijl ze oorspronkelijk bij
die laatste werd aangetroffen. De bevindingen gedaan voor de Mechelse herder kunnen
geéxtrapoleerd worden naar andere (nauw) verwante rassen. Zo zou het interessant en
raadzaam zijn om de mutaties gevonden bij de Duitse herder ook te onderzoeken bij
bijvoorbeeld de Groenendaeler, Lakense herder, Tervuurse herder, witte Canadese herder en
eventueel zelfs het schipperke, rassen die wegens hun beperkte(re) omvang veel minder
bestudeerd worden en waarvoor specifiek geen of heel weinig DNA-testen beschikbaar zijn.

Globaal genomen is de situatie voor de onderzochte aandoeningen vrij gunstig. De
belangrijkste aandachtspunten werden aangestipt bij het fokadvies voor elk van de rassen.
Opvallend hierbij, maar niet echt verrassend, is dat algemeen genomen de hoogste frequenties
worden aangetroffen bij oogaandoeningen. Bij een aantal van deze oogaandoeningen treden
de symptomen laat of relatief laat op en andere zoals cataract worden, wellicht onterecht, als
niet echt problematisch beschouwd. Het gevolg in beide gevallen is dat geen doorgedreven
selectie op de aandoeningen werd gevoerd. Een vergelijkbaar fenomeen doet zich voor bij
MDR1 en MTC, wat op zich geen aandoeningen zijn maar waarbij de verantwoordelijke
mutaties wel voor problemen kunnen zorgen bij toediening van bepaalde medicaties.
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Afsluitend kunnen we stellen dat het nut van DNA-testen wordt aangetoond door de
resultaten bekomen voor de lerse setter. Door doordacht gebruikt te maken van DNA-testen
werd de frequentie van de mutaties verantwoordelijk voor CLAD en RCD1 tot een
verwaarloosbaar niveau teruggebracht.
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